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Drodzy Czytelnicy i Przyjaciele ,Biotechnologii”!

Zapewne po raz ostatni mam przyjemno$¢ kreslenia tekstu
,0d Redakcji”, co popetnitem wielokrotnie w minionych 22 la-
tach i ponad 90 numerach naszego kwartalnika. Zegnajac sie
z naszymi Czytelnikami chce przede wszystkim zwrdci¢ uwage
Panstwa na codzienng prace wielu 0s6b, ktérych nie widzimy,
a od nich w zasadniczym stopniu zalezy wartoS¢ merytoryczna
naszego pisma, jak i jego forma. Tym osobom pragne jak najser-
deczniej podziekowacé za wiele lat wspétpracy. Na pierwszym
miejscu musze wymieni¢ P. T. Recenzentow, ktorzy analizowali,
czesto dwu- a nawet trzykrotnie teksty, poprawiajgc, szlifujgc
i pomagajac Autorom. A z drugiej strony to zesp6t techniczny
Redakcji: p. Krystyna Ludwiczak prowadzaca od poczatku do
chwili obecnej sekretariat ,Biotechnologii”, p. Jacek Grzesko-
wiak i p. Piotr Sikorski wspoétautorzy strony technicznej pisma
oraz p. Pawet Podraza wykonujacy sktad komputerowy, p. Agata
Makowska z Warszawskiej Drukarni Naukowej, jak i p. Elzbieta
Swoboda i p. Tadeusz Majsterkiewicz z Kancelarii PAN wspoma-
gajacy nas organizacyjnie i (...) finansowo, a przeciez byt ksztal-
tuje Swiadomosc.

Oczywiscie moje mysli zmierzajg takze do Rady Programo-
wej, ktérej zyczliwie przewodniczyli p. prof. Andrzej Paszewski,
p. prof. Magdalena Fikus, $.p. prof. Andrzej Zabza, a aktualnie
p. prof. Stefan Malepszy. No i liczni cztonkowie Zespotu Redakcji,
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bez ktérych codziennej pracy nic nie byloby mozliwe. Wszystkim Panstwu bardzo
serdecznie dziekuje za trud, za prace i za poswiecenie wielu niedzielnych i sobot-
nich wieczoréw na prace spoteczna. Jestem gteboko przekonany, ze byto warto! Ra-
zem zrobilismy co$ dobrego: 91 wartoSciowych numeréw ,Biotechnologii”. Nasz
kwartalnik zostat oceniony w 2010 r. na 6 punktéw MNiSW, 10 punktéw Index Co-
pernicus oraz jest indeksowany w kilku Swiatowych bazach. Wierze, ze ,Biotechno-
logia” pod nowym kierownictwem p. prof. Marka Figlerowicza wniesie nowe war-
tosci.

Zalaczam jednocze$nie serdeczne zyczenia radosnych i pogodnych Swiat Boze-
go Narodzenia i Do Siego 2011 roku dla wszystkich Czytelnikéw, a w szczegoélnosci
dla nowej Redakgiji.
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Burzliwy rozwdj zaawansowanej biotechnologii rozpoczat sie wraz z powsta-
niem w latach siedemdziesiatych ubiegtego wieku inzynierii genetycznej. Dzieki
niemu wprowadzono na wielkg skale w rolnictwie i ochronie zdrowia technologie
wykorzystujgce modyfikacje genetyczne oraz diagnostyke molekularna.

Kolejnym wielkim przetomem w biologii molekularnej skutkujgcym przyspiesze-
niem rozwoju biotechnologii byt rozwéj technologii wielkoskalowych [high-through-
piit), np. mikrouktadowych, dostarczajgcych duzych zbioréw informacji przydatnych
dla biotechnologii. Rozwéj tych technologii zaowocowat powstaniem lub przyspie-
szeniem rozwoju nowych dyscyplin takich jak omiki, (gtéwnie, genomika, funktomi-
ka, transkryptomika, proteomika, interaktomika), biologia systeméw, inzynieria ge-
nomowa, czy biologia syntetyczna. Dwie ostatnie sa najbardziej zaawansowanymi
dziatami biotechnologii, pozwalajgcymi juz teraz wykonywa¢ takie zabiegi jak zmia-
ny w konstrukcji genoméw lub konstruowanie catkowicie nowych genomow (ogra-
niczeniem jest niemoznos¢ chemicznej syntezy dowolnie diugich sekwencji DNA
i RNA) i sieci metabolicznych (netomy) z w petni przewidywalnymi skutkami ich
dziatania. Sg tez udane préby konstrukcji komérek syntetycznych.

Podstawg precyzyjnego projektowania jest mozliwie obszerna i doktadna infor-
macja dotyczaca rozwigzywanego zagadnienia. Poniewaz w komaérkach bez udziatu
materiatlu genetycznego nic sie dzia¢ nie moze, to bez odpowiedniej aranzacji geno-
mu nie mozna ani modyfikowa¢ ani wprowadza¢ nowych sieci metabolicznych, na-
dajacych okreslone cechy komérkom i organizmom. Dlatego tez znajomos¢ se-
kwenciji i funkcjonowania genomu zapewnia podstawowg wiedze potrzebng do
planowania i uruchamiania proceséw. Znajomos¢ sekwencji genomowej wplywa
w spos6b zasadniczy nie tylko na rozwdj wiedzy o gatunku, ale zmienia radykalnie
zakres stosowania jednych metodyk, a uzywanie wielu innych po prostu pozbawia
sensu. Wida¢ to doskonale na przykladzie gatunkéw, u ktérych najwczesniej
zsekwencjonowano genomy, np. drozdze, cztowiek, rzodkiewnik. Szczegélnie do-
brze jest to widoczne u czlowieka, gdzie istniatlo wiele ograniczenn metodycznych,
ktore za sprawg zsekwencjonowanego genomu zostaly przetamane - przede
wszystkim w analizie funkcjonalnej.

jednak zsekwencjonowanie genomu tzw. referencyjnego (pierwszy zsekwencjo-
nowany i ztozony dla gatunku genom) jest w zasadzie dopiero poczatkiem efektéw
mozliwych do uzyskania przez tzw. resekwencjonowania albo sekwencjonowania
wtérne czyli sekwencjonowania genotypéw uzytych do okreslonych eksperymen-
tow. Sekwencjonowanie, a przede wszystkim sktadanie de novo (referencyjnego) ge-
nomu organizmu wyzszego stwarza jeszcze okreslone problemy, ale jest juz mozli-
we do zastosowania przez pojedyncze grupy badawcze, co upraszcza catosé przed-
siewziecia i eliminuje konieczno$¢ tworzenia konsorcjow dla samego tylko sekwen-
cjonowania. jezeli wzig¢ pod uwage, ze resekwencjonowania niektérymi metodami
tzw. nowej generacji - NGS (next-generation-sequencing) sg 0 wiele tansze i np.
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resekwencjonowanie genomu ogérka wynositoby ~2 tys. USD (ale to jeszcze nie ko-
niec obnizania kosztow i upraszczania metod sekwencjonowania i sktadania geno-
moéw, bo opracowanie jeszcze okoto 20-krotnie tanszych jest na ukoriczeniu), to
mamy do czynienia z prawdziwg rewolucja w badaniach.

Seria artykutéw zawarta w tym numerze ma przyblizy¢ te zagadnienia, ktére sg
zwigzane z ,sekwencjonowaniem genomow i jego znaczeniem dla biotechnolo-
gii”. Obejmuje zagadnienia z zakresu samych technik sekwencjonowania duzych
zbioréw informacji genetycznej (genomy, pojedyncze chromosomy, transkryptomy)
metodami NGS, uzycia tych technik do zsekwencjonowania genoméw lub ich czesci,
w tym réwniez w polskich laboratoriach, pokazaniu jak informacja z sekwencjono-
wania genomow wplywa na dobér metodyki badawczej i osiagane wyniki.

Jestesmy bardzo wdzieczni Redakcji za zgode na to opracowanie, a Autorom za
Swietng wspotprace i wysitek jaki wiozyli w przygotowanie swoich artykutéw.

Magdaleno Powetkowicz
Zbigniew Przybecki
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